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          Les β-lactamines demeurent à l’heure actuelle les molécules les plus utilisées 

dans le traitement des infections bactériennes. Cette famille, qui regroupe une grande 

variété de molécules est caractérisée par un large spectre d’activité antibactérienne 

associé à une action bactéricide ce qui explique l’importance de leur utilisation, depuis 

plus de 60 ans. Ce succès a été accompagné d’une utilisation souvent excessive et a 

contribué à l’apparition de la résistance parmi les principales espèces bactériennes 

d’intérêt médical, ce qui a érodé notre capacité à traiter efficacement les maladies 

infectieuses. Dés lors, s’est engagée une course permanente entre l’évolution des 

bactéries résistantes d’une part, et le développement de nouvelles molécules, d’autre 

part (Vasoo et al.,2015). 

          En effet, ces dix dernières années, les scientifiques ont constaté une importante 

augmentation de la résistance aux antibiotiques en particulier chez les entérobactéries. 

Ces bactéries font partie de la flore microbienne intestinale de l’être humain et des 

animaux, mais ils sont également d’importants pathogènes opportunistes responsables 

de maladies graves et sont parmi les causes les plus importantes d’infections 

nosocomiales et communautaires (Ronald, 2002). 

          L’émergence des entérobactéries résistantes aux ß-lactamines à large spectre 

est le plus souvent le résultat d’un mécanisme de résistance  en deux temps qui 

associe d’abord la sélection des bactéries commensales résistantes puis le transfert 

horizontal de cette résistance entre diverses espèces bactériennes dont certaines 

peuvent être pathogènes (Skurnik et Andremont, 2006). Le mécanisme de résistance le 

plus important est lié à la production de ß-lactamases de type β-lactamase à spectre 

étendu (BLSE). Ces dernières ont émergé durant les années 80 et représentent une 

menace mondiale pour la santé humaine et sont non seulement isolées du milieu 

hospitalier, communautaire et vétérinaire, mais elles ont également diffusé dans 
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d'autres niches comme les animaux sauvages, eaux usées, végétaux et autres sources 

(Ben said et al., 2015). 

            Les BLSE sont des enzymes transférables qui coexistent souvent avec d'autres 

déterminants de la résistance aux antibiotiques. Elles peuvent être associées à des 

transposons et à des intégrons et augmentent l'enrichissement potentiel des bactéries 

multi-résistantes pour de multiples agents antimicrobiens ainsi que la diffusion des 

déterminants de la résistance parmi les espèces bactériennes (Poeta et al.,2009). Une 

véritable pandémie mondiale est maintenant observée avec la diffusion préférentielle 

des BLSE de type CTX-M (Philippon, 2013). 

            Dans l'évolution et la propagation des entérobactéries résistantes, les 

entérobactéries productrices de carbapénèmases (EPC) représentent une nouvelle 

menace, car elles ont surmonté la dernière ligne de défense en antibiothérapie. Les 

carbapénèmes sont  de puissants antibiotiques qui sont utilisés pour traiter des 

infections graves en milieu hospitalier. Trois classes de carbapénèmases ont été 

retrouvées chez les entérobactéries: les carbapénèmases de classe A (KPC), les 

carbapénèmases de classe D, dont l’enzyme OXA-48 qui est la seule actuellement 

décrite chez les entérobactéries et les carbapénèmases de classe B (VIM, IMP, NDM) 

(Carrer, 2010). Ces enzymes sont le plus souvent portées sur des structures 

plasmidiques  et sont principalement  responsables  d’infections nosocomiales et 

communautaires. Toutefois, les souches d’EPC ont été  également rapportées dans 

d’autres écosystèmes incluant : aliment de bétail (Fisher et al., 2013), eaux usées 

(Caller et al.,2013), animaux de compagnie (Stolle et al.,2013 ;Yousfi et al.,2015), 

animaux d’élevage (Poirel et al.,2012) et la faune sauvage (Fisher et al.,2013; Villa et 

al.,2015).  
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         Habituellement, la faune sauvage n’est pas exposée aux antibiotiques utilisés en 

cliniques (Martinez,2009) mais actuellement, y a un nombre important de voies 

d’expositions qui pourraient entrainer la résistance chez la faune sauvage (Santos et 

al.,2013). Ainsi, la convergence entre les habitats, le contact des animaux sauvage 

avec d’autres animaux domestiques ou avec les humains à conduit à une augmentation 

de l’échange des déterminants génétiques de la résistance entre leurs micro-biotes 

(Sousa et al.,2014). 

          La dissémination des BLSE chez les animaux sauvages ont été observées au 

niveau mondial. Néanmoins, les rapports publiés sur les CTX-M sont les plus répondu 

avec une prédominance de CTX-M-1, CTX-M-9 et CTX-M-15. Une distribution moins 

large que celles des CTX-M  a été également rapportée pour les BLSE  appartenant au 

groupe SHV et TEM (Guenther et al.,2011). Cependant les rares études publiées sur 

les EPC chez la faune sauvage n’ont identifié que des carbapénèmases de type NDM-1 

et de type IMI-like chez les oiseaux sauvages (Fisher et al.,2013; Dolejska et al.,2015). 

Par conséquent les animaux sauvages peuvent constituer un réservoir de bactéries 

résistantes pouvant être transmises à l’Homme (Radhouani et al.,2014).   

          En Algérie, la majorité des BLSE et des EPC rapportés ont été  identifiés dans 

des isolats cliniques mais également dans le lait (Yiaici et al.,2016), l’eau de mer 

(Djahmi et al.,2014),  œufs (Mezhoud et al.,2016), poissons (Brahmi et al.,2015) et 

animaux de compagnies (Yousfi et al.,2015). 

          L’objectif de notre étude est la détermination de la prévalence des EBLSE et EPC 

chez quelques animaux sauvages dans la wilaya de Bejaia.  

 

 



                                        Matériel et méthodes 

 

 
4 

1. Prélèvements 

        Des prélèvements fécaux ont été effectués durant la période de janvier à avril 

2016 à partir de différentes espèces d’animaux sauvages (chacal, sanglier, singe 

magot et cigogne) au niveau de quelques communes de la willaya de Bejaia 

(figure1). 

        Ces prélèvements fécaux ont été recueillis dans la majorité des cas par 

écouvillonnage le matin sur des selles fraîches ainsi que des prélèvements rectaux. 

Les selles fraîches ont été identifiées par des agents forestiers (en collaboration 

avec les différentes  structures de la conservation des forêts de la willaya de 

Bejaia). Quant aux prélèvements rectaux, ils ont été réalisés sur des sangliers par 

des chasseurs lors d’une battue (association des chasseurs de la commune de 

Fenaia). 

        Les échantillons collectés ont été acheminés dans une glacière à 4°C, au                   

laboratoire d’écologie microbienne de l’université de Bejaia pour être analysés. 

2. Isolement et identification 

        Les écouvillons ont été  pré-enrichit dans 1ml de bouillon nutritif (Fluka, USA) 

incuber pendant une heure à 37°C. Ensuite, 40µl du bouillon de pré-enrichissement  

ont été introduits dans 160µl de  bouillon nutritif additionnés d’une part de 

céfotaxime (1µg/ml) et de vancomycine  (32µg/ml) pour la recherche de souches 

EBLSE et d’autre part d’ertapénème (0.5µg/ml) et de vancomycine (32µg/ml) pour 

la recherche des souches d’EPC. Après incubation à 37°C pendant 18 à 24h, deux 

géloses de Mac Conkey (Conda, Espagne) additionnées respectivement de 

céfotaxime (1µg/ml) et d’ertapénème (0.5µg/ml) + vancomycine (32µg/ml) ont été 
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ensemencées avec 200µl de bouillon d’enrichissement. Après 24h d’incubation à 

37°C, 2 à 3 colonies morphologiquement différentes ont été ré-isolées sur gélose 

Mac Conkey. L’identification des souches d’entérobactéries a été réalisée par 

l’emploi des galeries API20E (Bio-Mérieux, France). 

3. Etude de la sensibilité aux antibiotiques 

        La sensibilité des souches aux antibiotiques a été déterminée par la méthode 

de l’antibiogramme standard par diffusion sur gélose Mueller Hinton (Conda, 

Espagne) selon les recommandations du Comité Européen de l’antibiogramme 

(http://www.eucast.org). Les antibiotiques testés (Oxoid, Angleterre) sont donnés 

dans le tableau I.  

        L’interprétation des résultats a été faite selon les recommandations de 

l’EUCAST, 2016.   

 

 

 

 

 

 

 

 

 

http://www.eucast.org/
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Tableau I : Antibiotiques testés. 

 

4. Recherche de la production de β-Lactamases à Spectre Etendu 

        La production d’une BLSE a été détectée par le DD-test qui consiste a déposer 

des disques de céftazidime (30µg), céfotaxime (30µg), céfépime (30µg) et 

d’aztréonam (30µg) sont déposés à une distance de 20 mm (centre à centre) d'un 

disque d’amoxicilline-clavulanate (20/10 µg). La présence d’une BLSE se traduit par 

l’apparition d’une image de synergie entre les disques de céfotaxime, céfépime ou 

d’aztréonam et le disque d’amoxicilline-clavulanate (Jarlier et al.,1988). 

  

 
 
Antibiotiques 
 

 

Abréviation 

 

Charge 
du 
disque  

(g) 

 

Famille 

Diamètres 

Critiques 
(EUCAST, 
2016). 

S≥   R< 

Amoxicilline+ clavulanate AMC 20+10  

 

 

 

β-lactamines 

19 19 

Ticarcilline TIC 75 23 23 

Céftazidime CAZ 30 22 19 

Céfotaxime CTX 30 20 17 

Céfépime FEP 30 24 21 

Aztréonam ATM 30 24 21 

Imipénème IMP 10 22 16 

Meropénème MEM 10 22 16 

Ertapénème ETP 10 25 22 

Tétracycline TET 30 Tétracyclines 19 17 

Acide nalidixique NAL 30 Quinolones 19 14 

Gentamicine                                                                                       GEN 10 Aminosides 17 14 
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5. Recherche de la production de carbapénémases 

5.1. Test de Hodge 

           

        Un disque de méropénème (10µg/ml) à été appliqué au centre d’une gélose 

Mueller Hinton préalablement ensemencée par une souche sensible (Escherichia 

coli  ATCC25922, collection du laboratoire d’écologie microbienne de l’université 

Bejaia). Ensuite, les souches à  tester ont été ensemencées sur la gélose sous 

forme de stries déposées à  partir du disque de méropénème jusqu’à la périphérie 

de la boîte en présence d’un témoin positif (E.coli OXA-48) et d’un autre négatif 

(Escherichia coli ATCC25922). Après 24h d’incubation à 37°C, le test de Hodge a 

été  interprété comme positif par la présence d'une distorsion de la zone d'inhibition 

autour du disque de méropénème ( Muneeza et al.,2016). 

5.2. Carba NP test modifié 

        Une ose calibrée de colonies bactériennes a été suspendue dans 200µl de 

tampon de lyse CTAB à 0.02%, puis vortexée pendant 1 à 2 minutes. Ensuite le 

lysat bactérien a été transférée dans 2 tubes Eppendorf "A" et "B" (100 l dans 

chaque tube). En plus de la souche test, un témoin négatif (Escherichia coli 

ATCC25922) et un témoin positif (E.coli NDM-5) ont été également testés. On 

Ajoute 100µl de la solution A dans le tube "A" et 100µl de la solution A+imipénème 

6mg/ml dans le tube "B".On vortexe  pendant 5sec et on incube à 37°C pendant un 

maximum de 2h. 

        L’activité carbapénèmase a été révélée par le virage de couleur (du rouge vers 

l’orange/jaune) due à l’acidification du milieu par l’hydrolyse de l’imipénème dans le 

tube "B", tandis que la couleur du tube "A " reste inchangée (Bakour et al.,2015). 

Solution A : Solution contenant le rouge de phénol (2ml de la solution à 0.05% poids/volume dans 
16.6ml d’eau distillée), additionnée de Zn SO4 à 0.1 mM (pH=7.5).   
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5.3. Recherche de la production de métallo-β-lactamase 

 Méthode des disques combinés  

        Deux disques d’imipénème (IMP, 10µg) ont été disposés séparément sur une 

boite de Mueller Hinton préalablement ensemencée avec la souche à tester, puis 

5µL d’EDTA (0.5 M, pH 8) ont été ajoutés à un des disques. Après incubation à 

37°C pendant 24h, les souches dont le diamètre d’inhibition autour du disque IPM–

EDTA est supérieur a celui obtenu avec les disques d’EDTA et d’IMP seuls d’au 

moins 6mm ont été considérées comme des souches productrices de MβL (Yong et 

al.,2002). 

 Recherche de synergie 

          Un DD-test a été réalisé avec un disque d’imipénème (10μg) déposé à 15mm 

d’un disque vierge imbibé de 10 μl de solution d’EDTA à 0,5 M, pH 8. 

           La présence d’une MβL a été détectée par visualisation d’une image de 

synergie entre le disque d’imipénème et celui d’EDTA (Jeong et al., 2006).  

6. Analyse statistique 

        Deux tests statistiques  ont été utilisés pour comparer les résultats obtenus, le 

test Khi-deux et le test exact de Fisher. Les différences sont considérées 

significatives pour  une P-valeur inférieur ou égale à 0.05 (P-valeur ≤ 0.05). 
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1. Résultats des prélèvements  

          Un total de 291 échantillons fécaux ont été prélevés à partir de différents 

animaux sauvages incluant la cigogne (n=98), le singe magot (n=86), le sanglier 

(n=77) et le chacal (n=30) (Tableau II). Les matières fécales des cigognes ont été 

prélevées dans des zones urbaines alors que celles provenant des mammifères 

sauvages ont été collectées dans deux environnements forestiers différents. Les 

forêts d’Akbou, Toudja et Gorge de Kharatta  se caractérisent par la présence de 

plusieurs décharges communales. Le Parc Nationale du Gouraya possède une forte 

activité touristique. Alors que la forêt d’Akfadou, étendue boisée, est caractérisée par 

l’absence de décharges et d’activité humaine.                                

Tableau II : Répartition  des prélèvements  par animal et par commune dans la 

willaya de Bejaia. 

       Animal 
Region 

   Chacal Singe 
magot 

   Sanglier    Cigogne    Total 

Akbou         04         00          13        16        33 

Ighezer 
Amekrane 

        00         00          00        08        08 

El kseur         00         03          14         54        71 

Fenaia         00         00          04         00        04 

Amizour         00         00          01         19        20 

Akfadou         13         04          16         00        33 

Toudja         13         05          22         00        40 

Bejaia         00         31          08         00        39 

Kharrata         00         43          00         00        43 

Total         30         86          77         98        291 

 

2. Souches bactériennes 

          Un total de 32 souches d’entérobactéries ont été isolées sur gélose Mac 

Conkey  additionnée de  céfotaxime et 3 souches sur gélose Mac Conkey 

additionnée d’ertapénème. L’identification des souches par galeries API 20E a 

montré qu’E.coli est l’espèce la plus fréquemment  isolée avec un taux de 77.14% 
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(27 /35), suivie de  K.pneumoniae  et  K.oxytoca  avec des taux de 20 % (7 /35) et 

2.86% (1/35) respectivement. Les souches d’E.coli ont été isolées chez la cigogne 

(n=12), le sanglier (n=8), le chacal (n=4) et le singe magot (n=3). Pour le genre 

Klebsiella, 6 souches de K. pneumoniae  ont été isolées chez la cigogne contre une 

souche chez le sanglier, et seulement  une souche de K.oxytoca a été isolée chez le 

sanglier (figure 2).   

 

Figure 2: Répartition des souches d’entérobactéries isolées selon le type d’animal. 

 

3. Sensibilité des souches aux antibiotiques  

          D’après la figure 3, on observe des taux de résistances variables aux 

différentes β-lactamines testées  allant de  2.85% pour le méropénème à 100% pour 

la ticarcilline.  Aucune résistance n’a été observée pour l’imipénème, alors qu’un taux 

de 8.57% a été enregistré pour l’ertapénème. Concernant les taux de résistances 

aux autres familles d’antibiotiques, des taux de 58.88%, 75% et 87.5% ont été 

enregistrés respectivement pour la gentamycine, acide nalidixique et tétracycline. 
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Figure 3 : Taux de résistance des souches d’entérobactéries aux β-lactamines (à 

gauche) et aux  autres familles d’antibiotiques (à droite).  

 

4.  Analyse des phénotypes de résistance 

          L’image de synergie a été observée pour  les 32 souches d’entérobactéries 

isolées sur gélose Mac Conkey additionnée de céfotaxime indiquant ainsi la 

production probable d’une BLSE chez ces souches (figure 4). 

                                      

                                          

 Figure 4 : Image d’un DD-test positif sur gélose Mueller-Hinton pour la souche  B054.                                                

         Le test de Hodge (figure 5) et le carba NP test modifié (figure 6) ont été positifs 

pour les 3 souches d’entérobactéries résistantes à l’ertapénème, indiquant ainsi une 
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production probable d’une carbapénèmase chez ces souches. Cette dernière n’est 

pas inhibée par l’EDTA indiquant l’absence d’une métallo- -lactamase (MBL). 

                                         

Figure 5: Image d’un test de Hodge positif sur gélose Mueller-Hinton pour les 

                                        souches B043  et B044.                                              

                                                            

           Figure 6 : Image du Carba NP test modifié pour les souches B043, B044 et B063. 
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          On note que les 3 souches d’entérobactéries productrices de carbapénèmases 

sont probablement de type OXA-48, du fait de leur sensibilité aux C3G et C4G et leur 

résistance à l’ertapénème.                                               

5. Portage fécal des souches de BLSE et d’EPC 

         Le taux de portage fécal total des souches d’entérobactéries productrices de 

BLSE est de 11% (32/291), dont un taux de 18.37% (18/98) chez la cigogne, 13.33% 

(4/30) chez le chacal, 9.09% (7/77) chez le sanglier et 3.49% (3/86) chez le singe 

magot. 

         Pour les souches d’EPC, un taux de portage total de 1.03% (3/291) a été 

observé pour tous les animaux. Cependant ces 3 souches ont été isolées 

uniquement chez le sanglier donnant ainsi une prévalence de 3.90% (3/77) chez cet 

animal. 

           Le test Exact de Fisher montre une différence significative entre les taux de   

portage des souches EBLSE et le type d’animal (P-valeur = 0.002). 

          De même, le test khi-deux conclut la présence d’une différence significative 

entre les taux de portage des EBLSE isolées des mammifères sauvages et celle 

isolées des oiseaux sauvages (P-valeur = 0.001).  
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          Avec le nouveau millénaire, le nombre d’études décrivant les souches 

d’entérobactéries multi-résistantes chez les animaux sauvages ont augmenté de 

manière significative (Guenther et al.,2010). Cependant, la détection de souches 

productrice de BLSE chez la faune sauvage  remonte seulement à 2006 (Costa et 

al.,2006). Depuis plusieurs rapports ont été publiés (Costa et al.,2008 ; Poeta et al., 

2008 ; Literak et al.,2009; Bonnedahl et al .,2010). Concernant les EPC, uniquement 

4 articles ont été rapportés dans la base de données PubMed (Fisher et al.,2013; 

Guerra et al.,2014; Villa et al.,2015 et Dolejska et al.,2015). 

         En  Algérie, un seul rapport  sur les E BLSE provenant d’animaux sauvages a 

été publié (Brahmi et al.,2015). Pour les carbapénèmes les mêmes auteurs ont 

rapporté deux souches d’Acinetobacter baumannii  productrices d’OXA-23 isolées du 

poisson (Brahmi et al.,2016).   

          Nos résultats ont montré que les souches isolées présentent un phénotype 

multi-résistant incluant une résistance aux C3G (85.71%), C4G (74.19%), 

aminosides (58.88%), quinolones (75%) et tétracycline (87.5%) même si, a priori ces 

animaux ne sont pas sensés être en contact direct avec les antibiotiques. 

          Les premières BLSE isolées des animaux sauvages ont été observées chez 

les oiseaux sauvages (Costa et al.,2006). Ces souches ont été également isolées 

chez d’autres mammifères sauvages comme le cerf (Guenther et al.,2011; Alonso et 

al..2016), sanglier (Poeta et al.,2009 ; Literak et al.,2009) et le singe (Wang et 

al.,2012). De même, les premières souches productrices d’EPC chez les animaux 

sauvages ont été également isolées chez des oiseaux sauvages (Fisher et al.,2013).  
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          Dans notre étude, nous avons enregistré un taux de portage fécal d’EBLSE de 

3.48% chez le singe et de 9.09% chez le sanglier, ces taux sont inferieurs à ceux 

rapportés par  Bouhrour et Bouiche l’année précédente avec des taux de 12.85% et 

42.85% respectivement chez le singe et le sanglier (Bouhrour et Bouiche,2015). En 

revanche nos résultats sont similaires à ceux rapportés par Poeta et al.,2009 chez le 

sanglier  au Portugal et sont  inferieurs aux 32% rapportés  par  Wang et al.,2012 

chez le singe. Egalement des taux de 13.33% et 18.36% ont été enregistrés 

respectivement chez le chacal et la cigogne. Cependant Bouhrour et Bouiche n’ont 

isolé aucune souche d’EPC (Bouhrour et Bouiche,2015). L’isolement de souches 

d’EPC  chez le sanglier est une première au monde. Un taux de 3.9% a été 

enregistré durant notre étude, celui-ci est nettement inferieur aux 72% rapporté par 

Dolejska et al.,2015 chez les mouettes.   

           Le niveau de résistance observé chez les animaux sauvages et le nombre 

croissant de rapports peuvent indiquer que la résistance chez la faune sauvage 

semble bien en corrélation avec le degré d'association avec l’activité humaine 

(Skurnik et al., 2006; Allen et al., 2010). Cependant dans notre étude 94.28% des 

souches résistantes ont été isolées dans des forêts à proximité de décharges 

communales et de zones urbaine contre 5.72% isolées dans une forêt caractérisée 

par l’absence d’activité humaine.  

           Néanmoins, plusieurs études rapportent que l'apparition de souches 

résistantes  ne se limite pas à des zones avec un impact anthropique (Lovine et 

al.,2015), mais il semblerait que d’autres voies seraient envisageables. D'une part 

l’influence du comportement migratoire des oiseaux sauvages, qui peuvent agir 

comme des épandeurs de la résistance aux  antibiotiques avec un potentiel de 
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propagation intercontinentale de la résistance (Bonnedahl et Jarhult,2014) et d'autre 

part l'omniprésence de l'influence humaine dans diverses niches écologiques 

(Guenther et al.,2011).  

           La proximité des territoires occupés par les animaux sauvages des zones 

urbaines, des espaces verts et des décharges, suggèrent que ces animaux  auraient  

une plus grande proportion  de bactéries résistantes aux antibiotiques que ceux qui 

vivent loin des activités humaines (Cahill et al.,2012). Egalement l’empiétement des 

forêts et les visites quotidiennes par les chercheurs et les touristes augmentent les 

niveaux de contact entre les humains et la faune sauvage (Benavides et al.,2012). 

Une autre hypothèse est envisageable, le fumier des animaux domestiques qui 

pâturent pourrait constituer un réservoir de bactéries résistantes pour les animaux 

sauvages (Martinez,2009). De plus, il a été noté qu’au Portugal  la présence de 

souches résistantes chez le loup ibérique est probablement  dû  à la colonisation de 

l'intestin des loups avec des souches résistantes hébergées par leurs proies, tels que 

le sanglier, le singe et le cerf (Romeu et al., 2012). Un autre facteur de risque pour 

l'acquisition de souches résistantes peut être représenté par  les eaux de surface 

contaminées (Romeu et al.,2012).   

           En conclusion, il semblerait que les bactéries multi-résistantes  soient 

largement distribuées dans différents écosystèmes. Bien que les animaux sauvages 

ne sont pas en contact  naturel  avec des antibiotiques, ces animaux peuvent être 

colonisés par des bactéries résistantes et peuvent être considèrées  comme un 

réservoir de souches d’entérobactéries multi-résistantes productrices de BLSE et 

d’EPC. Ainsi, ces derniers peuvent jouer un rôle d’épandeurs dans la diffusion 

généralisée de gènes de résistance aux antibiotiques. Celle-ci est devenue une 

menace majeure pour la santé humaine et animale partout dans le monde. Par 
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conséquent, il est important d'analyser l'épidémiologie et les mécanismes 

d'émergence et de la propagation de la résistance aux antimicrobiens en raison de 

l’importance croissante des maladies zoonotiques. Egalement d’autres études 

devraient être effectuées pour mieux comprendre le rôle de ces animaux dans la 

propagation de la résistance. 

            En perspective, les résultats obtenus au cours de notre étude restent 

préliminaires et certains points méritent d’êtres exploités et mis en évidence : 

 Etudier l’évolution des facteurs qui contribuent à la propagation des 

mécanismes de résistance aux antibiotiques chez les animaux 

sauvages 

 Etudier d’une façon approfondie la résistance aux antibiotiques dans 

différents habitats naturels 

 Evaluer l’impact de la contamination microbienne d’origine humaine 

dans la forêt   

 Suivre de prés l’influence du comportement migratoire des oiseaux 

sauvages sur la résistance aux antibiotiques 
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Résumé  

       L’objectif de notre étude est d’évaluer le taux de portage  des souches 

d’entérobactéries productrices de β-lactamases à spectre étendu  et productrice de 

carbapénèmases  isolées d’animaux sauvages  provenant de différentes communes  

de la willaya de Bejaia. 

       Des échantillons de matières fécales (n=291) prélevés à partir du chacal, singe 

magot, sanglier et cigogne ont été analysés après isolement sur milieux sélectifs, les 

souches ont été identifiées par une galerie API 20 E. 

      Au total, 32 souches productrices de BLSE et 3 souches productrices d’EPC ont 

été isolées donnant des taux de portage de 11% et de 1.03% respectivement. La 

résistance des souches à la tétracycline a été de 87%  suivie de 58.88% pour l’acide 

nalidixique et enfin de 58.88% pour la gentamycine. 

      Les animaux sauvages peuvent être  des réservoirs de souches résistantes aux 

antibiotiques y compris les BLSE et les EPC. Celles-ci, pouvant  constituer ainsi un 

sérieux problème pour la santé humaine. 

Mots-clés : Animaux sauvages, Entérobactéries, BLSE, EPC, Algérie. 

Abstract 

       The objective of our study was to evaluate the carriage rate of ESBL and CPE 

strains isolated from wildlife from different regions in Bejaia. 

       Fecal samples (n = 291) were from jackal, monkey ape, wild boar and stork and 

were analysed. After isolation on selective agar, the strains were identified by API 

20E. 

 

       A total of 32 ESBL-producing strains and 3 carbapenems producing strains were 

obtained giving carriage rates of 11% and 1.03 % respectively. The resistance rate of 

tetracycline was 87 %, and 58.88 % to nalidixic acid and 58.88 % gentamicin. 

 

       Wild animals can act as reservoirs for resistant strain including ESBL and CPE. 

They may well constituate a serious problem from human health. 

Key-words : Wildlife, Enterobacteriaceae, ESBLs, CPE, Algeria.    
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